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Kronik Lenfositik Losemi (KLL) hastalarinda rutin tamda konvansiyonel sitogenetikle gozlenen
anomaliler klinik ¢neme sahiptir. 13ql4.3 delesyonu KLL’de en sik gozlenen kromozom yapi
anomalisidir ve monoallelik, biallelik ve mozaik formlarda olmaktadir.

KLL hiicrelerinin mitotik indekslerinin ¢ok diigiik olmasi, tam ¢aligmalarinda DSP30  gibi
indiikleyici ajanlarin ve Fluoresan In Situ Hybridizasyon (FISH) gibi tekniklerin kullanimmi gerekli
kilnustir. 13q14.3 kromozom bélgesinden kodlanan hsa-miR-15a ve hsa-miR-16-1 miRNAlan
tiimér baskilayicilar olarak tanimlanmaktadir. Caligmanuzda KLL tamh olgularda, sitogenetik,
13q14.3 delesyonunun interfaz FISH (iFISH) ve hsa-miR-15a/miR-16-1 ifade seviyelerinin ise qRT-
PZR yontemiyle tespiti ve sonuglarin kiyaslanmasi amaclannustr. Elde edilen sonuglar 1s18mda
miRNA ifade seviyeleri ile iFISH sonuglann arasindaki  iligkisinin belirlenmesi ve  KLL
patogenezine etkisinin tespiti hedeflenmistir.

Caligmamuzda KLL tamih 30 olgunun perifer kam1 materyalleri DSP30+IL-2"yle indiiklenen ve
indiiklenmeyen kisa siireli hiicre kiiltiirii yapilarak konvansiyonel sitogenetikle incelenmigtir.
Indiiklenen materyallerde 13ql4.3 delesyonunun tespiti iFISH, hsa-miR-15a/miR-16-1 ifade
seviyelerini saptanmasi Kantitatif Ger¢ek Zamanli-PZR (qQRT-PCR) yontemiyle gergeklestirilmistir.
13q14 3delesyonu konvansiyonel sitogenetik yontemle olgularm %8.6’smda gozlenirken, bu oran
iFISH ile %65 olmugtur. Delesyonlarin  %50°si  mozaik formda gozlenmistir. Olgularimzda
literatiitle  uyumlu  olarak gozlenen  add(2)(q37), t(2:7)(pll.2;q22) del(6)(ql3q2l),
del(6)(q25).add(9)(q21). del(11)(q23). t(11;14)(q13;q32), del(13)(ql1ql2),
del(13q)(ql2ql4).add(14)(q23), del(14)(q23), t(14:19)(q32:q13.1). del(15)(q23),
del(17)(p12),t(18;22)(q21:;q11.2),add(21)(p13), t(17:21)(q11.2;122), bulgularim yanisiia,
literatiirde saptayamadiginuz t(1;13)(q32;q34), inv(2)(p25q21) , del(13)(q22q32), t(14;19)(q24;q13).
dup(17)(q21q23), rob(21;21)(p13;pl3) gibi yapisal kromozom anomalileri de tespit edilmistir.
Mitotik indeks verileri istatistiksel olarak anlamli bulunmus ve DSP30+IL-2"nin mitotik indeksi 2.5
kat arttwdign saptannustr. Hsa-miR-16-1 ifadesindeki azalislarla delesyonlar arasmndaki iligki
istatistiksel olarak anlamli bulunmustur.

Caligmanuz; FISH ve sitogenetik analizlerin birbirimi tamamladigini, sitogenetik incelemelerde
DSP30+IL-2 kullammminmn verimli oldugunu ve 13q14.3 bolgesinin kaybi veya diger mekanizmalarla
azalan hsamiR-16-1"in KLL patogenezinde etkili oldugunu gdstermistir.
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